
Ricercatori italiani sviluppano un metodo per migliorare la cura delle
variazioni tumorali

La maggior parte delle mutazioni osservate nei tumori avrebbe origine da un numero
limitato di cause principali, che se identificate con precisione potrebbero aprire nuove
prospettive per diagnosi e cure personalizzate grazie nuovi algoritmi avanzati: è quanto
emerge da uno studio condotto da ricercatori dell’Università Milano-Bicocca e
dell’Università di Trieste, sottoposto a revisione paritaria e pubblicato sulla rivista
scientifica Nucleic Acids Research. Attraverso particolari tecniche statistiche, i ricercatori
hanno presentato RESOLVE, un metodo computazionale capace di analizzare gli sc...
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